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分离探针

XL TCL1 BA
D-5142-100-OG

订货号:

TCL1A基因（TCL1家族AKT共激活因子A�以前被称为T细胞白血病/淋巴瘤1A�是在二

十 世 纪 九 十 年 代 被 发 现 的 。 它 属 于 包 括 有

TCL1A�14q32.13��TCL1B�14q32.13�和MTCP1�Xq28�的TCL1基因家族。 在生

理学上，TCL1编码的蛋白在胎儿组织和淋巴细胞早期发育阶段中表达。它通过多种信号

通路调控许多负责细胞增殖、存活和表观遗传修饰的蛋白质。

描述

XL TCL1 BA是由一个与TCL1A/TCL1B基因区域近端14q32.1处杂交的橙色标记探

针和与一个TCL1A/TCL1B基因区域远端14q32.1-14q32.2处杂交的绿色标记探针

组成。

临床细节

在慢性淋巴细胞白血病（CLL）、各种淋巴瘤和T-细胞幼淋巴细胞白血病（T-PLL）中已

检测到有TCL1表达水平的失调。 在T细胞中，TCL1失调是由染色体重排事件导致的

TCL1受到T细胞受体（TCR）增强子元件控制所引起的。已经发现有两个不同的断点簇，

它们位于TCL1A/TCL1B/TCL6基因簇侧翼一个160kb区域的两侧。TCRα/TCRδ和TCRβ基

因位点导致TCL1A易位的重排已经被得到了精确地描述。基本的染色体重排最常见的畸

变是inv(14)(q11q32)�其他还有t(14;14)(q11;q32.1)和t(7;14)(q35;q32.1)�由

于TCL1在激活不同的⽣存和增殖维持通路中起着主要的作用，噬菌体展示技术和基于结

构的药物设计方法被用于靶向TCL1�

临床应用

XL TCL1 BA 与淋巴细胞杂交。一个融合信号，一个分

开的橙色和绿色信号显示的一个畸变间期细胞核，表

示了参与一个重排的TCL1基因簇。

a T-细胞幼淋巴细胞白血病（T-PLL�
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正常细胞：两个绿色-橙色共定位/融合信号（2GO��

畸变细胞（典型结果）：

一个绿色-橙色共定位/融合信号（1GO��和分别产生于各自位点染色体断裂的一个分

开的绿色（1G�和橙色（1O�的信号。
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